£\ Caracterizacion de la variacion natural en las raices del género Mammillaria
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El estudio de la variaciéon en la morfologia y geometria de las raices 7 J ] " B2 P ( )y esp
(arquitectura de la raiz, AR) es importante para conocer la ecologia y £ T : £l analisis alométrico exhibe diferencias en los
evolucién subaérea de las plantas. Existen modelos alométricos 3 ’ : : atrones de elongacién lateral/principal entre los
(integrativos) para estudiar la AR, como el “indice rizocronico” que relaciona  §- P tinos (Krusk ‘lg <0 001***)p P
la elongacion lateral con la primaria. Ademas, existen analisis multivariados 3 5ENOLIPOS (RIUSKal: <L '
(ej. correlaciones) que describen patrones entre distintos fenotipos. En este £ ,
trabajo, preliminar de un articulo en proceso sobre la variacién micro- y ' ’ Prueba post-hoc de Dunn genero 7 grupos
macroevolutiva, presento ambos métodos aplicados a describir la raiz de = 2 : estadisticos. No hay estructura taxonomica entre
especies de Mammillaria y poblaciones de M. haageana (fig. 1). Kruskal: x*(22, 666)=55.116; p=0.0001144*** los genotipo. Estrategias similares se exploran a

nivel microevolutivo y entre especies.

Figura 1. Sitios de muestreo de las 11 poblaciones
de Mammillaria haageana. Para las especies,
se utilizaron semillas previamente colectadas por
distintos investigadores.
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Analisis multivariado

. B Figura 3. Correlacion para distintos atributos de |a
L—. raiz. Fenograma refleja poblaciones (), especies de
LA la serie Supertexta (e) y otras series (4). Heatmap

f_l construido a partir de medianas por genotipo.
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—— El analisis multivariado muestra la existencia de 5

TRL  grupos (‘clusteres’) de AR. Globalmente, existe un

cumulo de atributos que distinguen a la especie M.

ISP I I PRL  haageana (cluster 3). Algunas poblaciones, sin

Raiz principal (PR) embargo, exploran arquitecturas de otras especies
$ TLRL fanto serie Supertexta como fuera (cluster 1).

Total de raices (TR)

Este analisis sugiere un sobrelape entre la variacion

Siembra de semillas ARL : : = . £ i :
germinacion en incubadora Escaneo de placas. Cuantificacién de atributos. intra- e interespecifica. Aln asi, existe un prototipo
11 ooplaE22-30) . EPSON V600. 600 dpi Longitud (mm) y nimero. distintivo de la AR en poblaciones de M. haageana.
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Procesamiento de datos y visualizacién. = PAPIIT — Fondos 1A200217 vy IN2113109.

Etapa: 128 dias después de la germinacion _ , Cluster 2 Cluster 3 Cluster 4 Companeros del Laboratorio de Raices.
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